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MARKAZIY OSIYO BUG‘DOY GENOFONDINING HOSILDORLIK BO*YICHA KLASSTER TAHLILI
Annotatsiya

Ushbu tadgigotda O<zbekiston, Tojikiston, Qirg‘iziston va Qozog‘iston selektsiyasiga mansub yumshoq bug‘doy navlarining
hosildorlik ko‘rsatkichlari dendrogramma (klaster tahlili) yordamida giyosiy o‘rganildi. Tahlil natijalariga ko‘ra, O‘zbekiston
genofondi 11 ta, Tojikiston navlari 7 ta (yirik masshtabda 3 ta), Qirg‘iziston navlari 9 ta va Qozog‘iston navlari 6 ta (yirik
masshtabda 3 ta) kichik klasterlarga ajratildi. Tadqiqotda “Kayraktosh”, “Adyr”, “Progress” va “Zhadyra” kabi navlarning boshga
genotiplardan keskin divergentsiyalashganligi aniglandi. Qozog‘istonning “Steklovidnaya 24” navi eng yuqori hosildorlik (994 g)
ko‘rsatkichini gayd etdi. Olingan natijalar kombinatsion selektsiya uchun gimmatli boshlang‘ich manba sifatida xizmat giladi.
KiroueBble cioBa: Msrkas NIIEHUIA, MPOLYKTMBHOCTb, KJIACTEPHBIM aHaIu3, NEHAPOrpaMMa, I'€HETHYECKOE DPACCTOSIHUE,
JUBCPreHINA, TOMOTE€HHOCTD.

KJIACTEPHBIW AHAJIN3 YPOXKAMHOCTH TEHO®OH/JIA MMIIEHALBI IEHTPAIBHOM A3UN
AnHOTaLUA

B naHHOM HccenoBaHMM METOJOM KJIACTEPHOTO aHain3a (IEHAPOTpaMMBbI) MPOBEACH CPAaBHUTEIBHBIH aHAIN3 IOKasaTelnel
MPOJYKTUBHOCTH COPTOB MATKOW IIIIEHUIBI celeKuuu Y30ekucraHa, Tamxukucrana, Keipreiscrana m Kaszaxcrana. Ilo
pe3ynbTaTaM aHanu3a TeHo(hoH ] Y30ekucTana pazaeniics Ha 11 kmacrepos, Tamkukucrana - Ha 7 (B KpymHOM MacmTabe Ha 3),
Keipreiscrana - Ha 9, Kasaxcrana - Ha 6 (B kpynHOM Macmitabe Ha 3). BousiBnena peskas muBepreHuust coptoB «Kayraktoshy,
«Adyry, «Progress» u «Zhadyra» or ocranpHbIX TeHOTHNOB. HamBbicmias mpoaykTuBHOCTH (994 1) 3adukcupoBaHa y
Kasaxcranckoro copra «CrexnoBuanas 24. [loy4deHHbIe JaHHBIE CITY)KaT IIEHHBIM HCTOYHUKOM JUTs TO00pa POIUTENILCKUX TTap
B KOMOMHAIIMOHHOM CENEKIIHH.
Kalit sozlar: yumshoq bug‘doy, hosildorlik, klaster tahlili, dendrogramma, genetik masofa, divergentsiya, gomogenlik.

CLUSTER ANALYSIS OF THE CENTRAL ASIAN WHEAT GENEPOND ON YIELD.
Annotation

In this study, productivity traits of soft wheat varieties from Uzbekistan, Tajikistan, Kyrgyzstan, and Kazakhstan breeding programs
were comparatively evaluated using cluster analysis (dendrogram). According to the results, the wheat gene pool of Uzbekistan
was divided into 11 clusters, Tajikistan varieties into 7 (3 in a large scale), Kyrgyzstan into 9, and Kazakhstan into 6 clusters (3 in
a large scale). A sharp genetic divergence was observed in varieties like “Kayraktosh”, “Adyr”, “Progress”, and “Zhadyra”. The
highest yield performance (994 g) was recorded in the Kazakh variety “Steklovidnaya 24”. The findings provide crucial information
for selecting parental pairs in combinational breeding programs.

Keywords: soft wheat, productivity, cluster analysis, dendrogram, genetic distance, divergence, homogeneity.

Kirish. Dunyo aholisini 0zig-ovqat mahsulotlari bilan ta’minlashda donli ekinlar, xususan, yumshoq bug‘doy (Triticum
aestivum L.) strategik ahamiyatga ega. Dunyo bo‘yicha so‘nggi o‘n yilliklarda iglimni global o‘zgarishi muammolari tobora
ko‘proq muhokama gilinmoqda, chunki bu omil gishlog xo<jaligi ekinlarining hosildorligiga sezilarli ta’sir ko‘rsatmogda. Bu omil
ta’sirini yumshatish, gishlog xo‘jaligida barqaror ishlab chigarishni ta’minlash bugungi kunning asosiy vazifasidir. Bunda ekish
muddatlarini optimallashtirish, abiotik omillarga chidamli bo‘lgan navlarni tanlash, agronomik amaliyotlarni yaxshilash,
tuprogning fizik va kimyoviy xususiyatlarini ¢’tiborga olgan holda turli mintaqalarda yuqori hosil va sifatli don yetishtirishda ilmiy
asoslangan holda mintaga sharoitlariga mos, bargaror hosil beradigan, don sifat ko‘rsatkichlari o‘zgarmas boshoqli don ekinlari
navlarini yaratish va ishlab chigarishga joriy etish muhim ahamiyatga ega.

Hosildorlik belgisi murakkab miqgdoriy belgi bo‘lib, u ko‘plab genlar tizimi va tashgi muhit omillarining o‘zaro ta’sirida
shakllanadi [2]. SHu sababli, mavjud genofondning genotipik xilma-xilligini chuqur o‘rganish va tizimlashtirish magsadli
selektsiya dasturlarini muvaffaqiyatli ishlab chigishning fundamental asosi hisoblanadi [5].

Selektsiya jarayonida yuqori transgressiv ajralishlarni olish va geterozis effektidan samarali foydalanish uchun
tanlanayotgan ota-ona juftliklarining genetik jihatdan bir-biridan uzoqgligi (divergentsiyasi) muhim rol o‘ynaydi [3].
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Bugungi kunda madaniy ekinlar genofondini baholashda biometrik va matematik usullar, xususan, ko‘p o‘lchamli klaster
tahlili (Dendrogramma) keng go‘llanilmogda. Ushbu uslub turli mintagalar selektsiyasiga mansub navlarni hosildorlik belgilari
asosida guruhlash, ular o‘rtasidagi genetik masofa va o‘xshashlik darajasini aniglash imkonini beradi [7].

Bug‘doy selektsiyasida migdoriy belgilarning irsiylanishi va ularni tizimlashtirishda klaster tahlilidan foydalanish muhim
ahamiyatga ega. Jumladan, Rajabov va Azimov [5] o°z tadgiqotlarida bug‘doyning miqdoriy belgilari asosida klasterlash usulini
go‘llagan bo‘lsalar, Dilmurodov va boshgalar [1] nonbop bug‘doy genotiplarini agro-morfologik belgilari bo‘yicha guruhlab,
selektsiya uchun boshlang‘ich manbalarni ajratib ko‘rsatishgan.

SHularni inobatga olgan holda Markaziy Osiyo bug‘doy genofondining hosildorlik bo‘yicha klasster tahlili o‘rganildi.

Bunga ko‘ra Markaziy Osiyo (O<zbekiston, Tojikiston, Qirg‘iziston va Qozog‘iston) selektsiyasiga mansub yumshoq
bug‘doy navlarining hosildorlik ko‘rsatkichlarini klaster tahlili yordamida giyosiy baholandi va selektsiya uchun gimmatli donor
genotiplar aniglandi.

Tadgigot materiali va usullari. Tadgiqot ishlari davomida Markaziy Osiyo davlatlari selektsiyasiga mansub kuzgi
yumshoq bug‘doy genotiplari, jumladan, Qozog‘iston, Qirg‘iziston, O‘zbekiston va Tojikiston davlatlaridan to‘’plangan namunalar
Xorazm ilmiy-tajriba stantsiyasining tajriba dalalarida 1 m?> maydonchalarga 20 grammdan ekilib, hosildorlikni ta’minlovchi
miqdoriy belgilar baholab borildi. Navlarning hosildorlik elementlari Davlat nav sinash uslubiyati asosida baholandi [4].

Olingan raqamli ma’lumotlarning matematik-statistik tahlili va genotiplarni guruhlash (klasterlash) ishlari kompyuter
dasturlari yordamida, genetik masofa (Euclidean distance) va Uord (Ward’s method) usuli asosida dendrogramma ko ‘rinishida
amalga oshirildi [6]. Navlar o‘rtasidagi o°xshashlik va farglanish darajasi koeffitsentlar asosida aniglandi.

Natijalar va muhokama. O‘tkazilgan tahlillar natijasida O‘zbekiston genofondiga mansub bug‘doy navlari hosildorlik
belgisi bo‘yicha 11 ta asosiy klasterga ajraldi (1-rasm).
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1-rasm. O¢zbekiston navlarini klaster tahlili.

Dendrogrammaning qisqa gorizontal chiziqlarida joylashgan “Bardosh”, “Yaksart” va “Jayhun” navlarining hosildorlik
belgisi bo‘yicha o‘zaro juda yaqinligi gayd etildi. Bu holat selektsiyada ushbu navlarni ozaro chatishtirilganda, keyingi avlodlarda
hosildorlik xususiyatining deyarli o‘zgarmasligini ko‘rsatadi. Aksincha, “Kayraktosh” navining alohida ajralib turishi uning yuqori
divergentsiyaga ega ekanligidan dalolat beradi va undan kombinatsion selektsiyada foydalanish tavsiya etiladi.

Tojikiston bug“doy selektsiyasiga mansub navlar dastlab 7 ta kichik klasterga ajratildi. Genetik tuzilishni keng masshtabda
baholash magsadida navlar yirik klasterlarga birlashtirilganda 3 ta asosiy guruh shakllandi (2-rasm).
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2-rasm. Tojikiston navlarini klaster taxlili.

Tahlil shuni ko‘rsatadiki, II va III klasterlar dendrogrammaning yuqori qismida eng katta masofada birlashmoqda. Bu ular
orasidagi genetik farq juda yuqori ekanligini va ularni chatishtirish orgali transgressiv avlodlar olish imkoniyati yuqoriligini
bildiradi.

Qirg‘iziston navlari hosildorlik belgisi bo‘yicha o‘zaro o‘xshash kichik guruhlarga va alohida divergentsiyalashgan
klasterlarga ajratildi (3-rasm).
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3-rasm. Qirg‘iziston navlarini klaster taxlili.
Bu yerda “Adyr” navi alohida diggatga sazovordir. U dendrogrammada eng uzoq masofada birlashganligi sababli, ushbu
genotip Qirg‘iziston selektsiyasi ichida o°ziga xos noyob hosildorlik xususiyatiga ega deb hisoblanadi.
Qozog‘iston navlarining genetik o‘xshashligi bo‘yicha o‘tkazilgan tahlil natijalari 6 ta kichik klasterni anigladi. Navlar
yirik masshtabda guruhlanganda 3 ta yirik klaster namoyon bo‘ldi (4-rasm).
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4-rasm. Qozog‘iston navlarini klaster tahlili.

Navlarning don vazni bo‘yicha hosildorligi tahlil gilinganda, eng yuqori ko‘rsatkich Qozog‘istonning “Steklovidnaya 24
navida gayd etilib, u 994 grammni tashkil etdi. Keyingi yuqgori o‘rinlarni “Egemen” (943 g) va “Naz” (911 g) navlari egalladi.
Ushbu genotiplar hosildorlik salohiyati 900 grammdan yugori bo‘lgan gimmatli manbalardir

Xulosa. Klaster tahlili Markaziy Osiyo davlatlari yumshoq bug‘doy genofondining ichki gomogenligi va divergentsiya
darajasini yuqgori aniqlikda baholash imkonini berdi. Bunga ko‘ra O‘zbekiston genofondida “Bardosh”, “Yaksart”, “Jayhun”,
Qozog‘istonda “Akbiday”, “Alikhan” kabi navlarning yuqori darajada gomogenligi selektsiyada ulardan ota-ona juftligi sifatida
birgalikda foydalanish samaradorligi pastligini ko‘rsatadi.

Genetik jihatdan eng uzoqlashgan (divergentsiyalashgan) “Kayraktosh” (O‘zbekiston), “Adyr” (Qirg‘iziston), “Progress”
va “Zhadya” (Qozog‘iston) navlari istigbolli duragaylash dasturlarida yuqori geterozis va transgressiv ajralishlar olish uchun eng
gimmatli boshlang‘ich manbalar sifatida tavsiya etiladi.

Hosildorlik ko‘rsatkichi bo‘yicha yuqori natija ko‘rsatgan “Steklovidnaya 24” (994 g) navi yirik boshoqli va serhosil
tizimlar yaratishda to‘g‘ridan-to‘g‘ri donor sifatida foydalanish imkonini beradi.
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